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Abkiirzung

A Ampere

bp Basenpaare

BSA Rinderserumalbumin

ca. zirka

Ci Curie

cpm counts per minute

Da Dalton

DMEM Dulbecco’s modified Eagle medium
DNA Desoxyribonucleinsaure

ECL Enhanced Chemiluminescence
EDTA Ethylendiamintetraacetat

FCS fotales Kalberserum

g Erdbeschleunigung

| Liter

LB Luria Broth Bakterienmedium
LMW Low Molecular Weight

M Molar

min Minute(n)

NP-40 Nonidetphenylpolyethylglycol

PBS Phosphatgepufferte Salzlésung
RNA Ribonucleinséure

rpm rounds per minute, Umdrehungen pro Minute
SDS Natriumdodecylsulfat

SV40 Simian Virus 40

TCA Trichloressigsaure

Tris Tris(hydroxymethyl)-aminomethan
\Y Volt

Fir MafReinheiten werden als Kurzvorzeichen verwendet:

m milli  (10%)

u mikro (10°%)
n nano (10%)
p pico (107%?)
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