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,,... das ist es doch eigentlich was Kunst soll, es regt die Gedanken und die Phantasie an.
Vergangenes wird erinnert, Zukiinftiges wird erahnt, eine gewisse zeitweilige
Ruhelosigkeit der Gedanken in Form von Neugier und Interesse bemdichtigt sich unser und
das ist gut so, denn hier, in diesen Augenblicken, liegt das eigentliche Leben, frei von der
Frage des Sinns und des Unsinns, frei von der Frage der Rentabilitiit und der Zeit, unsere
eigentliche Nahrung. *

Berthold Welter

,Das Wasser folgt dem Weg des geringsten Widerstands.

Das menschliche Verhalten, das in seinem Prinzip und fast allen seinen Handlungen
determiniert ist, ldsst nur wenige Gabelungen zu, und diese Gabelungen selbst werden
kaum genutzt.

aus: Michel Houellebecq, Elementarteilchen
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Abkiirzungen und Fachausdriicke iii

ABKURZUNGEN UND FACHAUSDRUCKE

A
Ac
Al
AR

bp
BSA
C
cDNA
cen
CGH
Ci
CpG
cpm
cRNA
DNA
DNase
dNTP
DTT
EDTA
EST

g

G

h

IVT
kb
LOH
M

min
MOPS
Mb
mRNA
MSA
NCBI

OD
PCR
PEG
Primer
QPCR
RNA
RNase
RT
RT-PCR
SDS
sec
SRO

T

Tris

Adenin

Acetat

allelic imbalance, stirkere Amplifikation des einen Allels eines Markers
allele ratio, Verhiltnis der Allele von Mikrosatellitenmarkern, berechnet
mit den Signalstirken der Fluoreszenzsignale

Basenpaare

bovine serum albumin, Rinderserumalbumin

Cytosin

complementary DNA, Kopie eines RNA Molekiils
Centromer

comparative genomic hybridization

Curie

Dinukleotid mit der Basenfolge CG in 5’-3’-Orientierung
counts per minute, Impulse pro Minute

complementary RNA

Desoxyribonukleinsdure

Desoxyribonuklease
2’-Desoxyribonukleosid-5’-triphosphat

Dithiothreitol

Ethylendiamintetraacetat

expressed sequence tag — Teil einer exprimierten Sequenz
Erdbeschleunigung (9.81 m/s?) oder: Gramm

Guanin

Stunde

in vitro Transkription
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loss of heterozygosity - Verlust eines Allels

mol/l

Minute

3-[N-Morpholino]-propansulfonsiure
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messenger RNA (Boten-RNA)

Mikrosatellitenanalyse
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Ribonukleinsdure

Ribonuklease
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reverse transcriptase PCR
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smallest region of deletion overlap
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